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INTRODUCCIO

Infeccio per VHC és un important problema de salut
publica a nivell mundial

Prevalenca total estimada VHC 1.1% (0.9-1.4)
Afecta = 80 (64-103) milions de pacients viremics™*
Distribucié geografica heterogenia genotips/subtips

*Gower E et al. J Hepatology Update 2014;61:S45-S57
Messina et al. Hepatology 2015 61: 77-87
Pawlotsky JM et al. J Infect Dis 1995;171:1607-10
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INTRODUCCIO 2

Els moviments migratoris portadors de genotips especifics poden haver
contribuit a modificar els patrons de les poblacions receptores.

Aixo explicaria la introduccio recent del Genotip 4 a la conca
Mediterrania (Franca, Itdlia, Espanya, Grécia) procedent d'Africa.
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Dal Molin G et al. J Med Virol 2002;68:352-6.
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EVOLUCIO DELS TRACTAMENTS

‘ TOTS ‘ 80-95 % }‘ AAD

PEG-RBV+SIM

@ PEG-RBV +TPV/BOC

1.4 | 70-80 % (1b>la)
@
| 1 | 70-75 % (1b>la)
® PEG-RBV
GENOTIP RVS
2.3 70-85 %
1.4 40-50 %

Ghany et al. Hepatology. 2009;49:1335-74.
Kumar S. Journal of Hepatology Update: Hepatitis C. J Hepatol 2014;61:S91-S97
Welzel TM et al. Journal of Hepatology Update: Hepatitis C. J Hepatol 2014;61:S98-S107



OBJECTIU

Analitzar l'existéncia de canvis en el patrd
genotipic al nostre medi durant el periode
1989-2013 aqixi com de les variables
demografiques associades.



MATERIAL i METODE

Analisi retrospectiu dels genotips del centre

Variables incloses: genere, edat, any diagnostic,
mecanisme de contagi, genotip, autocton vs
immigrant (A/I) i area geografica d'origen.

Tecniques: INNO-LIPA HCV II fins Marg-2006
i posteriorment per LINEAR ARRAY.

Analisi descriptiu:Taules de freqiencia i taules
de contingencia (Chi-Cuadrat).

Anadlisi de regressio logistica



Resultats

DADES GLOBALS GIRONA

1989-2013 _ ,
n=1525 Genotip 1: Subtips
GENOTIP % " o

1 64.5 50 -

2 45 40

30 -

3 19.1 20 - 114

4 10.2 o
Mixte 16 Genotip la Genotip 1b Genotip la+1b

EVOLUCIO GENOTIPS

Dades Girona
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HASTA 2002 (n=201)  2003-2006 (n=535) 2007-2013  (n=789) p<0.005 (Chi ¢ test)
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Messina et al. Hepatology 2015 61: 77-87



GENOTIP / Genere
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Distribucié Genotip / Génere

GENOTIP 2 GENOTIP 3 GENOTIP 4

MIXTE

B HOMES
= DONES

p<0.005 (Chi? test)



GENOTIP / Edat

I GENOTIP
Grup edat

Grup edat 1 2 3 4 MIXTE
<20anys 759, g 10% 10% 5%
2c0g 60.6% 3% 8.6% 3%
31-40 a 62.2 2.9% 11.1% 11%
n=442
41-50 a 57.6% 2.8% 14.9% 1.8%

n=498

51;390 @ 8.9% 10.7% 5.3% 0.4%
?933 85.3% 11% 15% 0.7% 15%

p<0.005 (Chi ? test)



GENOTIP / Mecanisme

. GENOTIP
1 2 3 4 MIXTE

DVP 50.2% 0.4% 2%

Esporadic 63.9% 8.4% 18.1% 8.4% 13
Altres parent /;17? 2.8% 8.5% 5.6% 1.4%

Transfusio v 9.5% 5% 4% 1.5%

p<0.005 (Chi? test)
(n=680)



GENOTIP / Origen Immigrants
| GENOTIP

Origen Geografic 1 2 3 4

Africa @ ora N

Eurg‘gg Est 69.9 48 253 0
Eunr:gpa 65 0 25 75
Am Llatina 60.9 0 30.4 8.7
n=23
n=19
p<0.005 (Chi? test)

Autoctons



Variables demografiques associades

PERIODE | EDAT | GENERE | MECANISME | IMM/AUT | GEOGRAFIA
PERTODE P<0.0001 | 0.412 P<0.0001 | P<0.0001 | P<0.0001
EDAT P<0.0001 | P<0.0001 | P<0.0001 | P<0.0001
GENERE P<0.0001 0.462 0.033
MECANISME P<0.0001 | P<0.0001
IMM/AUT P<0.0001

GEOGRAFIA




Regressio Logistica

NO REGRESSIO (n+845) REGRESSIO (n=680) P

n % n %
Edat (mit jana) - 44 24 41,69
Génere Homes 572 67.7 432 63.5 |P=0.088
Mostra total ; o | T8 423 | e | %3]
_ Genotip 1 539 63.8 445 65.4
n-1'525 2 33 | 3.9 3 | 5.1 |P=0.587
l | 3 166 | 19.6 | 126 | 18.5 |
' 4 ' 93 | 22 | &5 | 923
I | Mixte | 14 | 17 | 1 | 16 |
Amb Pr'Ob(]b € Origen Autdcton 714 84.5 587 86.3 |P=0.317
mecanisme de " Immigrant 131 | 155 | 93 | 13.7 |
o Mecanisme DVP - - 253 37.2
Com'ag' " Transfusié | = | - | 200 | 29.6 |
- Altres - - 71 10.4
n-680 Desconegut - | = | 18 | 228 |
Geografia = Espanya 714 | 845 | 588 | 88
l | Europa-Est 44 [ 52 | 38 | 57
CRepr'eSen'l'a il 24 2.8 16 g [T
Europea
la mostra total ? Arica W17 | 8 | 12
Am Llatina 14 1.7 9 1.3
Asia 10 28 [T & | &8




Regressio Logistica

Genotip Variable Odds Ratio Intervals
DVP -1.488 0.226 0.118 - 0.433
1 ASIA -2.068 0.126 0.025 - 0.633
AFRICA -1.847 0.226 0.118 - 0.433
DVP 1.679 5.359 2.223 - 12.918
3 ASIA 3.235 25.415 4.865 - 132.779
EUROPA- EST 0.808 2.243 1.036 - 4.853
DVP 1.329 3.778 1.317 - 10.838
4 IMMIGRANT 1444 4.236 1.284 - 13.980
EDAT < 50 1.265 3.543 1.239 - 11.306




Conclusions

Al periode 1989-2013 s'ha assistit a Girona a un descens

de les infeccions pel genotip 1 i a un augment pels genotips
3-4.

Aquests canvis, consolidats al periode 2003-2006, només
mostraren l'augment del genotip 4 posteriorment.

Les variables demografiques associades a la infeccio per
genotip 3 foren el contagi mitjangant DVP i la immigracio
des d'Asia i Europa-Est/Caucas.

Ser immigrant, I'ds de DVP i tenir menys de 50 anys
s'associaren a la infeccié pel genotip 4.



